Plan du cours

Anatomie des protéines.

Stabilité des protéines.

D’ou vient I’information structurale sur les
protéines et que vaut-elle ?

Autoroutes et systemes motorisés dans la
cellule: microtubules et kinésines.
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Peut-on vaincre le virus de la grippe
?

* Le cycle infectieux

¢ La neuraminidase du virus de la grippe (NA)

e L’hémagglutinine du virus de la grippe (HA)

e La neutralisation du virus de la grippe

e La transition structurale de HA a pH acide

e Le mécanisme du déclenchement de la fusion par HA
¢ Le changement d’hote
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